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ДИНАМИКА СОСТАВА МИКРОБИОТЫ ЭНДОМЕТРИЯ КОРОВ 
НА ФОНЕ ПРИМЕНЕНИЯ БИОЛОГИЧЕСКОЙ КОРМОВОЙ ДОБАВКИ4 

 
Цель исследования – изучение влияния кормовой добавки «АнтиКлос», которую вводили в со-

став рациона в транзитный период лактации, на состав микробиоты эндометрия высокопродук-
тивных коров голштинской породы и показатели воспроизводства коров. Задачи: постановка на-
учно-хозяйственного эксперимента на поголовье молочных коров по скармливанию натуральной 
кормовой добавки «АнтиКлос®» (ООО «БИОТРОФ», Россия); проведение анализа состава микро-
биоты эндометрия методом количественной ПЦР, анализа ряда показателей воспроизводства на 
фоне добавки и без нее. Было сформировано 2 группы животных (n = 20): контрольная группа I  
потребляла основной рацион (ОР), опытная группа II – ОР с добавлением пробиотика «АнтиКлос». 
Состав микроорганизмов эндометрия анализировали у трех клинически здоровых коров из кон-
трольной группы I и опытной группы II. Состав эндометриальных бактерий анализировали мето-
дом qRT-PCR. На 21-й день после отела в контрольной группе I и опытной группе II по сравнению с 
результатом, полученным при отборе проб до отела, было отмечено увеличение в 15,7 и 14,3 
раза соответственно численности представителей семейства Enterobacteriaceae (Р ≤ 0,05). 
В этот период отмечено также появление в контрольной группе I бактерий семейства 
Fusobacteriaceaе в количестве (2,5 · 104 ± 1,3 · 103) геномов/г и в более низком количестве –         
(4,2 · 103 ± 1,1 · 102) геномов/г (т. е., в 6,0 раз ниже, чем в контроле, Р ≤ 0,01) – в опытной группе II. 
Улучшение структуры микробного сообщества эндометрия коров в опытной группе II способст-
вовало последующему сокращению сервис-периода и снижению показателя индекса осеменения. 

Ключевые слова: микробиота эндометрия, количественная ПЦР, высокопродуктивный круп-
ный рогатый скот, «АнтиКлос», биологическая кормовая добавка 
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DYNAMICS OF THE COWS’ ENDOMETRIAL MICROBIOTA COMPOSITION 
AGAINST BIOLOGICAL FEED ADDITIVES USE 

 

The aim of the study is to investigate the effect of the feed additive AntiKlos, which was introduced into 
the diet during the transition period of lactation, on the composition of the endometrial microbiota of highly 
productive Holstein cows and the reproduction indices of the cows. Objectives: to conduct a scientific and 
economic experiment on a herd of dairy cows by feeding them the natural feed additive AntiKlos® 
(OOO BIOTROF, Russia); to analyze the composition of the endometrial microbiota using quantitative PCR, 
to analyze a number of reproduction indices with and without the additive. Two groups of animals were 
formed (n = 20): the control group I consumed the basic diet (BD), the experimental group II consumed BD 
with the addition of the probiotic AntiKlos. The composition of endometrial microorganisms was analyzed in 
three clinically healthy cows from the control group I and the experimental group II. The composition of en-
dometrial bacteria was analyzed using qRT-PCR. On the 21st day after calving, in the control group I and 
experimental group II, compared with the result obtained during sampling before calving, an increase of 
15.7 and 14.3 times, respectively, in the number of representatives of the Enterobacteriaceae family was 
noted (P ≤ 0.05). During this period, the appearance of bacteria of the Fusobacteriaceae family in the control 
group I in the amount of (2.5 ∙ 104 ± 1.3 ∙ 103) genomes/g and in a lower amount – (4.2 ∙ 103 ± 
1.1 ∙ 102) genomes/g (i.e., 6.0 times lower than in the control, P ≤ 0.01) – in the experimental group II was 
also noted. Improvement of the structure of the microbial community of the endometrium of cows in the ex-
perimental group II contributed to the subsequent reduction of the service period and a decrease in the in-
semination index. 

Keywords: endometrial microbiota, quantitative PCR, high-yielding cattle, AntiKlos, biological feed 
additive 
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Введение. Инфекционные факторы, влияю-
щие на репродуктивную способность коров, в 
первую очередь связаны с микробной колони-
зацией, которая может привести к воспалитель-
ным процессам матки и ухудшению воспроиз-
водства. Здоровье коров, включая репродуктив-
ное, во многом определяется симбиозом с мик-
робиотой в рубце и кишечнике [1]. Однако в пос-
ледние годы для реализации потенциала произ-
водства молока используются высокоэнергети-
ческие рационы, которые отрицательно влияют 
на микробиоту пищеварительного тракта, усу-
губляют процесс колонизации патогенных мик-
роорганизмов [1]. Нарушения микробиома ки-
шечника млекопитающих, включая человека, 
связаны с некоторыми заболеваниями репро-
дуктивной системы [2]. Установлено, что дис-
бактериоз и, как следствие, нарушения микро-
биома репродуктивной системы могут приво-
дить к снижению фертильности у коров. Так, 
например, изменения в микробиоте рубца и ки-
шечника могут нарушать нормальную абсорб-
цию витаминов и минералов, которые играют 
ключевую роль в репродуктивных процессах. 
Дефицит определенных нутриентов может вы-
зывать аменорею, яловость и другие проблемы, 
связанные с циклом размножения. 

В транзитный период (период между тремя 
неделями до и тремя неделями после отела) 
метаболическая адаптация коров к резкому 
увеличению потребностей в энергии и пита-
тельных веществах, как правило, происходит 
особенно тяжело [3]. В это время коровы начи-
нают готовиться к лактации при одновременном 
стремительном росте эмбриона, что приводит к 
резкому увеличению потребностей в энергии и 
питательных элементах. Неправильное или не-
достаточное кормление в этот критический пе-
риод может привести к серьезным метаболичес-
ким нарушениям и заболеваниям. Снижение 
потребления корма, нарушение пищеваритель-
ных процессов и, как следствие, недостаток пи-
тательных веществ могут привести к клиничес-
ким заболеваниям, в частности гинекологичес-
ким. Кетоз, который возникает из-за недостатка 
углеводов и переизбытка жиров в рационе, при-
водит к снижению аппетита и недостаточному 
питанию, что может прямо повлиять на репро-
дуктивную функцию. Снижение уровня прогес-
терона из-за дисфункции яичников может стать 
причиной проблем с регулярностью циклов, на-
рушения овуляции и других гинекологических 
заболеваний. Одним из наиболее распростра-

ненных является метрит – воспаление матки, 
которое может развиться после отела, когда 
иммунная система коровы находится в ослаб-
ленном состоянии. 

Современные исследования показывают, что 
восстановление и поддержание здорового мик-
робиома может служить ключевым фактором в 
оптимизации репродуктивной функции. Учиты-
вая важность транзитного периода для здоро-
вья и продуктивности коров, особое внимание 
должно уделяться составлению сбалансирован-
ного рациона, который будет удовлетворять 
возросшие потребности. Важно не только обес-
печивать коров сбалансированным кормом, но и 
включать в рацион пробиотики и пребиотики, 
которые могут способствовать восстановлению 
нормальной микробиоты. Пробиотики, содер-
жащие живые микроорганизмы, могут улучшить 
пищеварение и снизить уровень патогенных 
бактерий, что, в свою очередь, может положи-
тельно сказаться на здоровье и показателях 
фертильности. Обычно пробиотики – это полез-
ные бактерии, такие как лактобактерии, бифи-
добактерии и бациллы, которые могут улучшать 
баланс микробиоты. Предыдущие исследования 
показали положительное влияние пробиотиков 
на гинекологическое здоровье у людей и живот-
ных [4]. Применение пробиотиков, включая пе-
роральные, опосредованно модулирующие сос-
тав микробиоты матки через регуляцию микро-
биома кишечника, было предложено в качестве 
терапевтического подхода для профилактики 
различных заболеваний репродуктивной систе-
мы [5]. Это позволит учитывать и экологическую 
составляющую ведения животноводства в усло-
виях современных вызовов. Интенсификация 
производства часто приводит к проблемам, свя-
занным с экологическими рисками, такими как 
загрязнение химическими пестицидами, агрохи-
микатами и лекарственными компонентами ор-
ганизма животных и продукции животноводства. 
Все это может способствовать ухудшению сос-
тояния здоровья человека и животных. Следо-
вательно, устойчивая система управления, сос-
редоточенная не только на производственных 
показателях, но и на «зеленых» технологиях, 
становится все более актуальной. 

В результате более глубокое понимание ро-
ли микробиоты в экологическом равновесии и 
коррекции ее при помощи пробиотиков может 
привести не только к улучшению здоровья коров 
и повышению продуктивности, но и к устойчи-
вому развитию всей отрасли скотоводства. 
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Цель исследования – изучение влияния 
кормовой добавки «АнтиКлос®», которую вво-
дили в состав рациона в транзитный период 
лактации, на состав микробиоты эндометрия 
высокопродуктивных коров голштинской породы 
и показатели воспроизводства коров. 

Задачи: постановка научно-хозяйственного 
эксперимента на поголовье молочных коров по 
скармливанию натуральной кормовой добавки 
«АнтиКлос®» (ООО «БИОТРОФ», Россия); про-
ведение анализа состава микробиоты эндомет-
рия методом количественной ПЦР, анализа ря-
да показателей воспроизводства на фоне до-
бавки и без нее. 

Объекты и методы. Опыт проводили в жи-
вотноводческом хозяйстве Ленинградской об-
ласти на коровах голштинской породы 2–3-й 
лактации. Живая масса коров – 700 кг, средне-
суточный надой за предыдущую лактацию – 
45 кг. Животные пребывали в максимально 
идентичных условиях, содержание коров – бес-
привязное. Животные были поделены на 2 ана-
логовые группы (n = 20): контрольная группа I – 
основной рацион (ОР), опытная группа II – ОР с 
добавлением пробиотического биопрепарата 
«АнтиКлос®» (ООО «БИОТРОФ», Россия). «Ан-
тиКлос®» включает штамм бактерии Bacillus sp., 

органические кислоты и комплекс веществ рас-
тительного происхождения. «АнтиКлос®» вво-
дили в состав полносмешанного рациона опыт-
ной группы II из расчета по 50 г/гол/сут в тран-
зитный период – за 21 день до отела (сухостой), 
затем 21 после отела – в новотельный период. 
Состав микроорганизмов эндометрия анализи-
ровали у трех клинически здоровых коров из 
контрольной группы I и опытной группы II. Про-
водили отбор проб соскобов с эндометрия в ди-
намике – до начала эксперимента (22 дня до 
отела), непосредственно после отела и на 21-й 
день после отела. Суммарную ДНК выделяли с 
помощью кита FastDNA Spin Kit for Feces, 
(MP Biomedicals, Китай). Состав бактерий ана-
лизировали методом qRT-PCR на термоциклере 
ДТ Lite-4 (ООО «НПО ДНК-Технология», Россия) 
и c помощью набора «ПЦР-комплект» для ПЦР 
в реальном времени (ЗАО «Синтол», Россия) и 
праймеров (5'-3') (табл. 1). Показатели воспро-
изводства оценивали с помощью системы 
AfiMilk (Afimilk Ltd, США). Математическую и 
статистическую обработку результатов прово-
дили методом многофакторного дисперсионного 
анализа в программах MS Excel, R- Studio 
(Version 1.1.453). 

 

Таблица 1 
Продолжительность сервис-периода и индекс осеменения 

Duration of the service period and insemination index 
 

Группа бактерий Праймеры (5'-3') 

1 2 

Общее количество бактерий HDA1:ACT CCT ACG GGA GGC AGC AG 
HDA2:GTA TTA CCG CGG CTG CTG GCA 

Lactobacillus sp. Lac1:AGC AGT AGG GAA TCT TCC A 
Lab667r:CAC CGC TAC ACA TGG AG 

Megasphaera sp., Veillonella 
sp. и Dialister sр. 

Mega-142F GATGGGGACAACAGCTGGA 
Mega-X GACTCTGTTTTTGGGG 

Streptococcus sp. SE16S F 
AATTCTAATACGACTCACTATAGGGCAAGTCGAGCGAACAGACGA 
SE16S R TGTCACCGGCAGTCAACTTA 

Lachnobacterium sp. 
и Clostridium sp. 

P930 GTGAAATGCGTAGAGATTAGGAA 
P932 GATYYGCGATTACTAGYAACTC 

Atopobium sp. 10f AGTTTGATCCTGGCTCAG 
534r ATTACCGCGGCTGCTGG 

Staphylococcus sp. TstaG422:GGC CGT GTT GAA CGT GGT CAA ATC 
TstaG765:TIA CCA TTT CAG TAC CTT CTG GTA A 

Сем. Fusobacteriaceae Fs619F CGCAGAAGGTGAAAGTCCTGTAT 
Fs719R TGGTCCTCACTGATTCACACAGA 

Сем. Enterobacteriaceae Enterobac-F:CAT TGA CGT TAC CCG CAG AAG AAG C 
Enterobac-R:CTC TAC GAG ACT CAA GCT TGC 
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Окончание табл. 1 

1 2 

Prevotella sp. 
и Porphyromonas sp. 

BacPre GAGTACGCCGGCAACGGTGA 
rBacPre TCACCGTTGCCGGCGTACTC 

Mobiluncus sp. 
и Corynebacterium sp. 

C240F GGAAGGAYGCATCTTGGCAGTCT 
C445R CATYGGGAARTCRCCGATGA 

 
Продолжительность сервис-периода опреде-

ляли по датам отела и плодотворного осемене-
ния. Индекс осеменения вычисляли делением 
общего числа осеменений по стаду на количес-
тво беременностей. 

Результаты и их обсуждение. Продемонст-
рировано, что в обеих группах наблюдались 
сходные изменения в численности некоторых 
групп эндометриальных микроорганизмов в ди-
намике (табл. 2). Сразу после отела в обеих 
группах на порядок снижалось общее количест-
во бактерий по сравнению с результатом, полу-
ченным при отборе проб за 22 дня до отела 
(Р ≤ 0,001). Также в обеих группах в этот период 
полностью нивелировались из сообщества та-
кие таксоны микроорганизмов, как Streptococcus 
sp., Staphylococcus sp., Mobiluncus sp. и Coryne-
bacterium sp., среди которых часто встречаются 
патогенные и оппортунистические формы. 
На разных физиологических этапах жизненного 
цикла самки, включая периоды стресса и лакта-
ции, наблюдаются изменения в гормональном 
фоне, которые непосредственно сказываются 
на составе микробиоты эндометрия. Сдвиги в 
эндометриальных микробных сообществах мо-
гут быть связаны с изменениями в гормональ-
ном фоне на разных физиологических фазах [6]. 
Ранее было детектировано снижение числен-

ности бактерий на фоне более высоких уровней 
прогестерона. Известно, что повышение уровня 
эстрогена стимулирует выработку и накопление 
гликогена, важного для питания многих мик-
роорганизмов, тогда как высокий уровень про-
гестерона подавляет синтез гликогена [7], что 
может по-разному отражаться на численности 
микроорганизмов из различных групп. В фазе 
эстрогенового преобладания, которая предшес-
твует овуляции, происходит выработка гормо-
нов, способствующих увеличению проницаемос-
ти сосудов и усилению кровоснабжения, что 
может способствовать изменению условий сре-
ды для микроорганизмов. В эту фазу может наб-
людаться увеличение разнообразия определен-
ных видов бактерий, которые помогают подго-
товить эндометрий к возможной имплантации. 
С другой стороны, известно, что в фазе прогес-
теронового доминирования, когда уровень про-
гестерона значительно возрастает, наблюдает-
ся подавление некоторых патогенных микроор-
ганизмов, что способствует созданию более 
благоприятной среды для поддержания бере-
менности. Однако если гормональный фон на-
рушен, это может привести к дисбалансу в мик-
робиомах и, как следствие, к развитию различ-
ных заболеваний, таких как эндометрит, который 
имеет негативное влияние на фертильность [8]. 

 
Таблица 2 

Содержание микроорганизмов в эндометрии коров, геномов/г 
The content of microorganisms in the endometrium of cows, genomes/g 

 

Группа 
бактерий 

Контрольная группа I (n = 3) Опытная группа II (n = 3) 

22 дня 
до отела 

Сразу 
после 
отела 

21 день 
после 
отела 

22 дня 
до отела 

Сразу 
после 
отела 

21 день 
после 
отела 

1 2 3 4 5 6 7 

Общее количество  
бактерий 

2,0·105±1,
9·104 

2,0·104± 
1,2·103 

2,0·105± 
1,4·104 

1,8·105± 
1,5·104 

2,4·104± 
1,7·103* 

2,2·105± 
1,1·104 

Lactobacillus sp. <п.д.о.** < п.д.о. < п.д.о. < п.д.о. < п.д.о. 
2,2·103± 
1,2·102 

Megasphaera sp., 
Veillonella sp. и Dialister sр. 

4,0·103± 
2,4·102 

< п.д.о. 
2,0·103± 
1,3·102 

6,2·103± 
3,2·102* 

< п.д.о. 
2,1·103± 
1,1·102 



Зоотехния  и ветеринария  
 
 

155 

 

Окончание табл. 2 

1 2 3 4 5 6 7 

Streptococcus sp. 
1,6·103± 

75 
< п.д.о. 

1,0·103± 
84 

1,9·103± 
79 

< п.д.о. 
1,2·103± 

69 

Lachnobacterium sp. 
и Clostridium sp. 

3,2·104± 
1,9·103 

5,0·103± 
3,2·102 

2,0·104± 
1,5·103 

3,0·104± 
1,4·103 

6,2·103± 
4,3·102 

9,3·104± 
2,9·103* 

Atopobium sp. 6,3 < п.д.о. < п.д.о. < п.д.о. < п.д.о. 9,8 

Staphylococcus sp. 
1,6·103± 
9,3·102 

< п.д.о. < п.д.о. 
2,4·104± 
1,7·103*** 

< п.д.о. < п.д.о. 

Сем. Fusobacteriaceae < п.д.о. < п.д.о. 
2,5·104± 
1,3·103 

< п.д.о. < п.д.о. 
4,2·103± 
1,1·102*** 

Сем. Enterobacteriaceae 
4,0·103± 
2,4·102 

4,0·103± 
1,8·102 

6,3·104± 
3,2·103 

4,2·103± 
2,9·103 

2,4·103± 
2,2·102* 

6,0·104± 
3,1·103 

Prevotella sp. 
и Porphyromonas sp. 

3,2·104± 
1,8·103 

1,0·104± 
5,5·102 

1,6·105± 
9,1·103 

5,5·104± 
2,9·103* 

1,5·104± 
9,4·102* 

2,2·104± 
1,6·103**** 

Mobiluncus sp. 
и Corynebacterium sp. 

3,2·103± 
2,1·102 

< п.д.о. 
1,0·103± 

71 
2,8·103± 
1,7·102* 

< п.д.о. < п.д.о. 

Примечание: ** < п.д.о. – предел достоверного определения; *Р ≤ 0,05; ***Р ≤ 0,01; ****Р ≤ 0,001. 
 
На 21-й день после отела в контрольной 

группе I и опытной группе II по сравнению с ре-
зультатом, полученным при отборе проб до 
отела, было отмечено увеличение в 15,7 и 14,3 
раза соответственно численности представите-
лей семейства Enterobacteriaceae, среди кото-
рых часто встречаются токсинопродуцирующие 
штаммы (Р ≤ 0,05). Заболевания, вызванные 
лекарственно-устойчивыми энтеробактериями, 
стали серьезной угрозой во всем мире. В част-
ности устойчивость к бета-лактамным антибио-
тикам является серьезной проблемой в меди-
цинском и ветеринарном секторах. Основным 
механизмом устойчивости является продукция 
лактамаз расширенного спектра действия 
(ESBL), которые могут гидролизовать пеницил-
лин, цефалоспорины широкого спектра дейст-
вия и монобактамы. Энтеробактерии, продуци-
рующие ESBL, не ограничиваются людьми, они 
также были найдены у животных. 

 Кроме того, в нашем эксперименте в этот 
период отмечено также появление в контроль-
ной группе I бактерий семейства Fusobacteria-
ceaе и в более низком количестве (в 6,0 раз ни-
же, чем в контроле, Р ≤ 0,01), – в опытной груп-
пе II. В период после отела, вследствие травм 
репродуктивных органов, численность патоге-
нов в тканях эндометрия может увеличиться. 
Иногда нормальный баланс микроорганизмов в 
матке может восстановиться в течение 4–5 не-
дель после отела. Однако нежелательные бак-
терии могут стойко колонизировать репродук-

тивный тракт и приводить к воспалению. В слу-
чае нарушения целостности эндометрия репро-
дуктивных органов коров могут создаться не-
благоприятные условия для транспорта сперма-
тозоидов и эмбрионального развития. На 21-й 
день после отела в контрольной группе I проис-
ходило возрастание на порядок содержания 
бактерий Prevotella sp. и Porphyromonas sp. по 
сравнению с данными, полученными при отборе 
проб до отела (Р ≤ 0,001). Тогда как на фоне 
кормовой добавки «АнтиКлос®» подобных из-
менений отмечено не было. Известно, что уве-
личение численности Fusobacteriaceaе и Entero-
bacteriaceae, а также Prevotella sp. и Porphyro-
monas sp. в эндометрии коров может явиться 
причинами патологии эндометрия – метрита, 
эндометрита и яловости [9]. Чрезмерный их 
рост на ранних стадиях эмбрионального разви-
тия увеличивает риск ранней эмбриональной 
смертности, аборта. Традиционно доминирую-
щие в репродуктивной системе человека и при-
матов Lactobacillus sp. были найдены нами 
лишь в пробах, отобранных на 21-й день после 
отела, в опытной группе II (в небольшом коли-
честве – (2,2 · 103 ± 1,2 · 102) геномов/г). В ос-
тальных пробах данные бактерии не обнаружи-
вались. Ранее также показано, что репродуктив-
ный тракт коров имеет иной микробный состав 
по сравнению с женским [10]. Например, у жен-
щин во влагалище в норме доминируют 
Lactobacillus, защищая слизистую оболочку, 
предотвращая адгезию патогенов посредством 
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эффекта конкуренции. В таких симбиотических 
отношениях Lactobacillus используют секрети-
руемые половыми путями метаболиты, такие 
как углеводы муцина, в качестве источника пи-
тания. В свою очередь, лактобактерии секрети-
руют иммуноактивные молекулы, такие как мо-
лочная кислота, бактериоцины и перекись водо-
рода, которые предотвращают размножение 
патогенов. Тем не менее в конце эксперимента 
на фоне кормовой добавки увеличивалась чис-
ленность группы Lachnobacterium sp. и Clostri-
dium sp. (Р ≤ 0,05). Данные бактерии могут от-
носиться к нормобиоте в репродуктивной сис-
теме коров, поскольку синтезируют летучие 
жирные кислоты, что может регулировать гомес-
тостаз. 

Репродуктивная эффективность является 
основной проблемой современной молочной 
промышленности во всем мире, определяя при-
быльность молочной фермы. Низкая репродук-
тивная эффективность является одной из наи-
более распространенных причин выбраковки 
молочных коров из стад. Она влияет на коли-
чество молока, производимого коровой в сутки, на 
продолжительность жизни коровы в стаде и кос-
венно влияет на затраты на замену стада, разве-
дение и ветеринарное лечение. В нашем экспе-
рименте анализ показателей, взаимосвязанных с 
воспроизводительными способностями телок, 
подтвердил полученные нами данные: сервис-
период в контроле был на 8 дней больше, чем при 
использовании биопрепарата «АнтиКлос», улуч-
шился и индекс осеменения (табл. 3). 

 
Таблица 3 

Продолжительность сервис-периода и индекс осеменения 
Duration of the service period and insemination index 

 

Показатель Группа коров (n = 20) x ±m σ Cv, % lim 

Сервис-период 
I 133±15,39 63,48 47,7% 76…241 

II 125±10,31 43,75 34,9% 76…203 

Индекс осеменения 
I 2,2±0,26 1,18 55,0% 1…4 

II 1,9±0,21 0,93 49,4% 1…4 

 
Действительно, микробиом половых путей 

коров оказывает глубокое влияние на здоровье 
эндометрия, его гомеостаз и фертильность [11]. 
Показано, что феромоны, играющие жизненно 
важную роль в спаривании, частично продуци-
руются вагинальным микробиомом животных 
разных видов, включая коров [12]. С другой сто-
роны, при наличии в нужном количестве в ре-
продуктивной системе бактерий рода Lactoba-
cillus снижается рН влагалища, что способст-
вует улучшению репродуктивной функции путем 
подавления патогенов и улучшения качества 
ооцитов [11]. Здоровая микробиота, поддержи-
ваемая метаболитами лактобактерий, помогает 
регулировать воспалительные процессы, что 
также позволяет создать оптимальные условия 
для имплантации эмбриона. Таким образом, 
наличие этих бактерий в нужных количествах не 
только защищает репродуктивную систему от 
инфекций, но и способствует более успешному 
протеканию всех этапов, связанных с размно-
жением. 

Заключение. Применение кормовой добавки 
«АнтиКлос®» улучшило эндометриальный мик-
робиом коров, что способствовало последую-
щему сокращению сервис-периода и снижению 
показателя индекса осеменения. Биологически 
активные вещества, вырабатываемые микро-
биотой кишечника, влияют на гормональные 
реакции организма через ось кишечник – мозг, 
что приводит к изменению гормонального про-
филя [12]. Это влияет не только на разнообра-
зие и функции микробиома в пищеварительном 
тракте, но может оказать потенциальное влия-
ние на микробиомы других участков тела, таких 
как матка, молочные железы. С другой стороны, 
тесная анатомическая близость между двумя 
биотопами (репродуктивная и пищеварительная 
системы) может способствовать колонизации 
кишечника микроорганизмами микробного 
сообщества репродуктивного тракта. Это пред-
положение требует проведения дополнитель-
ных исследований.  
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Для успешного внедрения новых решений в 
области молочного скотоводства необходимо 
сформировать понимание в управлении корм-
лением и условиями содержания, которые могут 
оказывать существенное влияние на микробио-
ту и, соответственно, на здоровье и продуктив-
ность поголовья животных. Это требует совмес-
тных усилий ученых и практиков в разработке 
подходов, которые будут способствовать улуч-
шению здоровья и продуктивности поголовья. 
Также стоит отметить важность мониторинга 

состояния эндометриального микробиома жи-
вотных в транзитный период. Регулярные ана-
лизы могут помочь своевременно выявить от-
клонения в состоянии коров и провести необхо-
димые меры, что способно значительно снизить 
риски развития осложнений. Таким образом, 
обеспечение надлежащей поддержки и диагнос-
тики микробиома матки в транзитный период 
является ключевым для сохранения здоровья, 
повышения фертильности и продуктивности 
коров. 
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