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УСТОЙЧИВОСТЬ ВОЗБУДИТЕЛЕЙ МАСТИТА У КОРОВ 

К АНТИБАКТЕРИАЛЬНЫМ ПРЕПАРАТАМ3 
 

Цель исследования – определить резистентность микроорганизмов, выделенных из проб мо-
лока от коров с маститом, к антибактериальным препаратам. Задачи: провести анализ и выя-
вить наиболее распространенные микроорганизмы, участвующие в патологии молочных желез 
у коров, и определить устойчивость выделенных из проб молока культур бактерий к антибак-
териальным препаратам. Исследование выполнено в 2014–2021 гг. в лаборатории биотехноло-
гии – диагностическом центре ИЭВСиДВ СФНЦА РАН. Для исследования было отобрано 442 
пробы молока от коров, больных клинической формой мастита, из крупных молочных комплексов 
5 областей (Новосибирской, Тюменской, Томской, Омской и Амурской), Алтайского и Краснояр-
ского края Российской Федерации, а также – Республики Казахстан. Представлены данные о ре-
зистентности микрофлоры, которая определена к 17 антибактериальным препаратам 9 фар-
макологических групп. Выделенная микрофлора была представлена в основном бактериями ро-
дов Staphylococcus – 45,7 %; Clostridium – 35,3; Streptococcus – 32; Salmonella – 9,5 %. Бактерии 
рода Staphylococcus были наиболее резистентны к полимиксину, цефалониуму, цефтониту, лин-
комицину, цефапирину и ампициллину, а наименее – к амоксициллину с клавулановой кислотой. 
Бактерии рода Streptococcus наиболее резистентны к цефалониуму и полимиксину, наименее – 
к амоксициллину с клавулановой кислотой. Представители рода Clostridium устойчивы к линко-
мицину и полимиксину, рода Salmonella – к энрофлоксацину, цефтониту и цефалониуму, Proteus 
vulgaris – к ампициллину, линкомицину, рифампицину, цефапирину, цефалониуму и полимиксину, 
Escherichia coli – к максимальному количеству исследованных антибактериальных препаратов. 
Представлены данные, свидетельствующие о необходимости своевременной диагностики 
мастита, выявления спектра противомаститных препаратов для повышения эффективности 
терапии. 
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RESISTANCE OF MASTITIS IN COWS TO ANTIBACTERIAL DRUGS 
 

The purpose of the study is to determine the resistance of microorganisms isolated from milk samples 
from cows with mastitis to antibacterial drugs. Objectives: to analyze and identify the most common mic-
roorganisms involved in the pathology of the mammary glands in cows and to determine the resistance of 
bacterial cultures isolated from milk samples to antibacterial drugs. The study was carried out in 2014–
2021 in the laboratory of biotechnology – diagnostic center Institute of Experimental Veterinary Medicine of 
Siberia and the Far East SFSCA RAS. For the study, 442 milk samples were taken from cows with a clini-
cal form of mastitis from large dairy complexes of 5 regions (Novosibirsk, Tyumen, Tomsk, Omsk and 
Amur), the Altai and Krasnoyarsk Regions of the Russian Federation, as well as the Republic of Kazakh-
stan. The data on the resistance of the microflora, which is determined to 17 antibacterial drugs of 9 phar-
macological groups, are presented. The isolated microflora was represented mainly by bacteria of the 
genera Staphylococcus – 45.7 %; Clostridium – 35.3; Streptococcus – 32; Salmonella – 9.5 %. Bacteria of 
the genus Staphylococcus were most resistant to polymyxin, cephalonium, ceftonitis, lincomycin, 
cefapirine and ampicillin, and least to amoxicillin with clavulanic acid. Bacteria of the genus Streptococcus 
are most resistant to cephalonium and polymyxin, and least to amoxicillin with clavulanic acid. Representa-
tives of the Clostridium genus are resistant to lincomycin and polymyxin, Salmonella genus – to 
enrofloxacin, ceftonite and cephalonium, Proteus vulgaris – to ampicillin, lincomycin, rifampicin, cefapirin, 
cephalonium and polymyxin, Escherichia coli – to the maximum number of studied antibacterial drugs.Data 
are presented that indicate the need for timely diagnosis of mastitis, the identification of a range of anti-
mastitis drugs to improve the effectiveness of therapy. 

Keywords: cattle, dairy complexes, antibacterial drugs, resistance, bacteria 
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Введение. В условиях интенсификации жи-
вотноводства одной из основных причин сниже-
ния молочной продуктивности коров является 
мастит, распространение которого среди лакти-
рующих коров может достигать 73,4 %. Молоко 
от больных коров теряет питательные свойства 
и становится непригодным для технологической 
переработки. Кроме того, выпойка маститного 
молока телятам нередко приводит к возникно-
вению и распространению у них различных бо-
лезней, отставанию в развитии и нередко к па-
дежу [1–4]. Молоко является благоприятной пи-
тательной средой для развития разнообразных 
микроорганизмов, продуцирующих токсины. 
К настоящему времени в нем обнаружено 256 
видов бактерий [5, 6]. 

Установлено, что основным этиологическим 
агентом мастита у крупного рогатого скота во 
всем мире признана бактерия S. aureus [1, 2, 4, 
7]. В молоке от коров с маститом также выявле-
ны бактерии: Klebsiella оzenae, Klebsiella 
oxytoca, Klebsiella pneumoniae, Proteus mirabilis, 
Pseudomonas aeruginosa, а также: Escherichia 
coli, M ycoplasma spp., Corynebacterium spp. [8], 
Clostridium spp. [9]. 

Массовое бесконтрольное применение анти-
бактериальных препаратов для лечения мастита 
у коров нередко приводит к формированию рези-
стентных штаммов бактерий, снижению эффек-
тивности проводимой терапии. При интенсифи-
кация животноводства повышение молочной 
продуктивности коров часто сопровождается на-
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рушениями рубцового пищеварения, развитием 
ацидозов и кетозов, ростом заболевания коров 
маститом. При этом отмечают изменения в осо-
бенностях клинического проявления и течения 
мастита, видовом составе микроорганизмов, вы-
зывающих заболевание у коров, и их резистент-
ности к применяемым для лечения антибакте-
риальным препаратам [6, 7, 10]. 

Цель исследования – определить рези-
стентность микроорганизмов, выделенных из 
проб молока от коров с маститом, к антибакте-
риальным препаратам. 

Задачи: провести анализ и выявить наибо-
лее распространенные микроорганизмы, участ-
вующие в патологии молочных желез у коров; 
определить устойчивость выделенных из проб 
молока культур бактерий к антибактериальным 
препаратам. 

Материалы и методы. Исследование вы-
полнено в 2014–2021 гг. в лаборатории биотех-
нологии – диагностическом центре ИЭВСиДВ 
СФНЦА РАН. Для исследования отбирали про-
бы молока от коров из крупных молочных ком-
плексов 5 областей (Новосибирской, Тюмен-
ской, Томской, Омской и Амурской), Алтайско-
го и Красноярского края Российской Федера-
ции, а также – Республики Казахстан. Всего 
исследовали 442 пробы молока от коров, 
больных клинической формой мастита. 

Для бактериологических исследований про-
водили посевы проб молока на питательные 
среды: ГРМ-агар, агар Эндо-ГРМ, висмут-
сульфит-ГРМ-агар, агар МакКонки-ГРМ, агар 
Шедлера – и инкубировали их в термостате при 
37 °C в аэробных и анаэробных условиях в те-
чение 24–48 ч. Гемолитическую активность чис-
тых культур бактерий определяли на МПА с до-
бавлением 5 % свежей дефибринированной 
крови. Определение видового состава микро-
флоры молока от больных маститом коров, 
идентификацию и изучение культурально-
морфологических и биохимических свойств 
микроорганизмов проводили общепринятыми 
методами. Патогенность выделенных бактерий 
определяли на беспородных белых мышах мас-
сой 18–20 г. Для оценки резистентности к ан-
тибактериальным препаратам использовали 
чистые культуры микроорганизмов или мате-
риал изолированных колоний с плотных пита-
тельных сред после первичного посева образ-
ца клинического материала (с параллельной 

идентификацией культуры). Для этих целей 
использовали триптон-соевый агар (ТСА) и 
диско-диффузионный метод согласно МУК 4.2. 
1890-04 [11]. Для определения резистентности 
использовали 17 антибактериальных препара-
тов 9 фармакологических групп. 

Результаты и их обсуждение. В результате 
бактериологических исследований 442 проб мо-
лока от коров с клиническим маститом выдели-
ли 642 культуры микроорганизмов. Наибольшее 
количество культур бактерий, выделенных из 
молока, принадлежало роду Staphylococcus 
(45,7 %). Количество бактерий рода Clostridium 
составило 35,3 %; Streptococcus spp. – 32; Sal-
monella spp. – 9,5; бактерий других видов – 20,9 
и микроскопических грибов – 2 %. Другие бакте-
рии были представлены: Proteus vulgaris, 
Corynebacterium spp., Escherichia coli и др. Бак-
терии рода Staphylococcus были представлены 
тремя видами, из которых преобладал Staphylo-
coccus aureus (89 %), что согласуется с данны-
ми других исследователей, полученных при 
изучении микробиоты молока у коров, в т. ч. с 
маститом [6, 10, 12–17]. Бактерии рода Strepto-
coccus были представлены пятью видами, но 
наибольшее количество (89 %) из них было 
Streptococcus agalactiae, что соответствует дан-
ным литературы [2, 3, 12]. Большое количество 
выделенных культур бактерий из проб молока 
от коров с маститом принадлежало роду 
Clostridium (35,3 %), видам: Clostridium histoly-
ticum, Clostridium septicum, Clostridium sporoge-
nes и Clostridium perfringens. Присутствие 
бактерий этого рода в молоке связывают с 
нарушениями рубцового пищеварения у коров, 
развитием ацидозов, кетозов и скармливанием 
животным некачественного силоса [8]. Микроор-
ганизмы, выделенные из молока коров с масти-
том, обладали токсигенными и патогенными 
свойствами для лабораторных животных. 
Штаммы Streptococcus agalactiae были патоген-
ными для белых мышей в 100 % случаев. Коли-
чество патогенных штаммов Staphylococcus 
aureus составило 92,4 %; Streptococcus agalac-
tiae – 96,3; Salmonella dublin – 60; Escherichia 
coli – 100; Proteus vulgaris – 88,6 %. Количество 
штаммов бактерий рода Clostridium, токсиген-
ных для белых мышей, составило 91,7 %, в т. ч.: 
Clostridium histolyticum – 88,6 %; Clostridium 
septicum – 96,3; Clostridium sporogenes – 100 %. 
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Результаты изучения резистентности выде-
ленных культур бактерий к антибактериальным 
препаратам свидетельствуют о том, что рези-
стентность к антибактериальным препаратам 
имела различия в зависимости от их фармако-
логических групп. Установили, что бактерии ро-
да Staphylococcus наиболее резистентные к по-
липепдидам (полимиксин), цефалоспоринам 
(цефалониум, цефтонит, цефапирин), пеницил-
линам (ампициллин) и линкозамидам (линкоми-
цин), а наименее – к бета-лактамам (амокси-
циллин с клавулановой кислотой). Представи-
тели рода Clostridium были устойчивы к линко-
замидам и полипепдидам (полимиксин), макси-
мально – к цефалоспоринам (цефалониум, 
цефтонит, цефапирин, кобактан), пенициллинам 
(ампициллин), фторхинолонам (энрофлоксацин) 
и минимально – к бета-лактамам (амоксициллин 
с клавулановой кислотой). Бактерии рода Strep-
tococcus наиболее резистентны к цефалоспори-
нам (цефалониум) и полипептидам (полимик-
син), наименее – к бета-лактамам (амоксицил-
лин с клавулановой кислотой). Все выделенные 
из проб молока культуры бактерий рода Salmo-
nella были резистентные к фторхинолонам (эн-
рофлоксацин), цефалоспоринам (цефтонит, 
цефалониум), а менее устойчивы – к тетрацик-
линам и аминогликозидам. Все культуры бакте-
рии Proteus vulgaris были устойчивы к пеницил-
линам (ампициллин), линкозамидам (линкоми-
цин), рифамицинам (рифампицин), цефалоспо-
ринам (цефапирин, цефалониум) и полипепти-
дам (полимиксин), максимально устойчивы к 
аминогликозидам (канамицин), пенициллинам 
(амоксициллин) и тетрациклинам (тетрациклин). 
Наименьшая резистентность была отмечена к 
бета-лактамам (амоксициллин с клавулановой 
кислотой). Устойчивость к большинству иссле-
дованных антибактериальных препаратов опре-
делена у бактерии Escherichia coli. 

Заключение. Интенсификация молочного 
животноводства влечет за собой изменения со-
става микроорганизмов, вызывающих мастит у 
коров. Наряду с бактериями, описанными ранее 
в качестве основных возбудителей мастита, от 
коров на крупных молочных комплексах выде-
лили представителей рода Clostridium и Salmo-
nella. Высокая концентрация животных и интен-
сификация производства молока, нарушения в 
рационах кормления животных, наличие пос-

тоянного источника возбудителя во внешней 
среде, наличие бактерионосителей и факторов 
передачи, бессистемное использование анти-
бактериальных препаратов создают условия 
для возникновения маститов, вызванных штам-
мами бактерий, устойчивыми к большинству 
антибактериальных препаратов. Полученные 
данные подчеркивают важную роль своевре-
менной диагностики мастита и мониторинга 
спектра противомаститных препаратов для по-
вышения эффективности терапии. 
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